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GCTAGCGTGTATAATCCGI T

NERRRRRRRRRRRRRRRRY
CACTATAGGGCGAAT TGAAGGAAGGCCGT CAAGGCCGCATGCTAGCGT GTATAATCCGT T

TGGTGATTATGT TTGGGAATTTCGTAGT CCGCGTAGCAAAT TTGGT CCGEGTGCACTGAA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGTGATTATGT TTGGGAAT TTCGTAGT CCGOGTAGCAAAT TTGGT COGGGT GCACTGAA

61 --------- o o o o o +

TGAACTGAAAGT TGATCTGGAACGT CTGCGT GT TGAAAAACCGT TTCTGATTACCACCAA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAACTGAAAGT TGATCTGGAACGT CTGCGT GT TGAAAAACCGT TTCTGATTACCACCAA

121 --------- o o o o o +

AGGT TGGGT TAAACGT GGTATTGI TGATCGT CTGCGT GAAATTCTGGGTAAAGATGI TCC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGGTTGGGT TAAACGT GGTATTGT TGATCGT CTGOGT GAAATTCTGGGTAAAGATGTTCC

181 --------- o o o o o +

GTATTGGGATGGT GT TGAACCGGAACCGAGCGCAGAAAGCGT TGAAGAAGCAGCAAAAGC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTATTGGGATGGT GT TGAACCGGAACCGAGCGCAGAAAGCGT TGAAGAAGCAGCAAAAGC
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361

421

481

541

601

ACTGECAGAAAGCGGT GCAGATAGCGT TATTGCAAT TGGT GGTGGTAGCGCACTGGATAC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACTGGCAGAAAGCGGT GCAGATAGCGT TATTGCAAT TGGT GGT GGTAGCGCACT GGATAC

CGCAAAAAT TGCAAATCTGCTGECAACCTATGGTGGTCGTGI TCGTGATTATGT TGCACC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CGCAAAAATTGCAAAT CTGCTGGCAACCT AT GGT GGTCGT GT TCGT GATTATGT TGCACC

GCCTTATGGT GAAGGTAAACCGGT TCCGEGT CCGEGT TAAACCGAT GGT TGCAGT TCCGAC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCCTTATGGT GAAGGT AAACCGGT TCOGGGT CCGGT TAAACCGAT GGT TGCAGT TCCGAC

CACCGCAGGCACCGGTAGCGAAGT TACCAGCGT TGCAGT TGT TACCCTGAAAGATGT TGG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CACCGCAGGCACCGGT AGCGAAGT TACCAGCGT TGCAGT TGT TACCCT GAAAGATGT TGG

TGITAAAGT TGGTATCAGCAGCGATTTTCTGCGT CCGAGCCT GECACT GCTGGACCCGEA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGTTAAAGT TGGTATCAGCAGCGAT TTTCTGOGT CCGAGCCT GGCACT GCT GGACCCGGA

ACTGACCATGACCGT TCCGCCTAAAGT TACCGCAGATACCGGTATGGATGCACTGACCCA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACTGACCAT GACCGT TCCGCCTAAAGT TACCGCAGAT ACCGGTATGGATGCACT GACCCA

TGCAGT TGAAAGCTATATCGCAAAACCGT AT TGEECACGT GAACGT CCGGAAGATCCGEC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGCAGI TGAAAGCTATAT CGCAAAACCGT ATTGGEGECACGT GAACGT CCGGAAGATCCGGEC
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781

841

901
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AAAACGT CCGGT TTATGT TGGTAGCT TTACCGT TACCGAT GCACT GGCCGAACGT GCAAT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAAACGT CCGGT TTATGT TGGTAGCT TTACCGT TACCGAT GCACT GGCCGAACGT GCAAT

TGAACTGATTGGTAAATATCTGCGT CGTGCAGT TTATCAGGGTCGTACCGATCTGGAAGC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGAACTGATTGGTAAATATCTGCGT CGTGCAGT TTATCAGGGT CGTACCGAT CTGGAAGC

ACGTAGCGGTATGCTGATTGCAAGCTATCTGECAGGT CTGECATTTGGTAATGCCGGT GT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACGTAGCGGTATGCTGATTGCAAGCTATCTGGCAGGT CTGGCAT TTGGTAATGCCGGTGT

TGGTCTGECACATGCAGCAAGCTATCCGCTGEGTGGTCGT TATAAAGT TACACATGGTGA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGTCTGGCACATGCAGCAAGCT AT CCGCTGGGT GGT CGT TATAAAGT TACACATGGTGA

AGCAGTITGGTATTCTGCTGCCTGCAGI TCTGGAATT TAATGCACCGGCAAATTATGAAAA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGCAGI TGGTATTCTGCTGCCTGCAGI TCTGGAATTTAATGCACCGGCAAATTATGAAAA

AGCCAAACGT GT TGECGAACT GCTGACCGEGET GAAAAAT GT CCCGAACGT GATCCTGCAAA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGCCAAACGT GT TGGCGAACT GCT GACCGGT GAAAAAT GT CCGGAACGT GATCCT GCAAA

ATGTGCAGAAT GGGCAGCAAAT GCAAT TCGT GAACT GCAGCGTGATATCAAATTTACACC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATGI GCAGAAT GGGCAGCAAAT GCAAT TCGT GAACT GCAGCGT GATATCAAATTTACACC



1141

1201

GGGT CTGCGAAGCAGT GGEGT GT TAAAGAAGAGGAT CTGAT GGAAAT GGCAAAAGAAACCCT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGGT CTGGAAGCAGT GGGT GT TAAAGAAGAGGAT CTGATGGAAAT GGCAAAAGAAACCCT

GAATCAGAAACGT CTGCTGGECCACCAAT CCCCGT CCGGT TACCGAAGAAGATGI TTATTG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GAATCAGAAACGT CTGCT GGCCACCAAT CCGCGT CCGGT TACCGAAGAAGATGT TTATTG

GGTTTATAAACGT AGCATGCGCAACTAT TAACCATGG

NERRR RN RN RN RN RRR AR
GGTTTATAAACGTAGCAT GCGCAACTAT TAACCAT GGCTGGGECCTCATGGGCCTTCCTTT



